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High Throughput-Experimente — eine Einfithrung in die experimentellen Techniken
zur Generierung von Omics-Daten
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Qualifikationsziele

Die Studierenden verfiigen uber ein solides Verstandnis der experimentellen
Techniken und praktischen Aspekte fiir die Generierung von Omics-Daten. Dieses
Wissen ist komplementadr zum methodischen Wissen, das in den Grundlagenmodulen
und fortgeschrittenen Modulen der Bioinformatik vermittelt wurde. Durch die
Kombination der Kenntnisse aus diesem Modul und dem methodischen Wissen der
Bioinformatik sind die Studierenden noch besser in der Lage, maligeschneiderte
bioinformatische Losungen fiir die Analyse von High Throughput-Datensatzen zu
entwickeln.

Inhalt

Dieses Modul dient als umfassende Einfiihrung in die experimentellen Technologien,
die zur Generierung von High Throughput-Daten dienen. Das Modul vermittelt den
Studierenden grundlegende technische Kenntnisse, die komplementar zum
methodischen Wissen sind, dass in den Grundlagenmodulen und fortgeschrittenen
Modulen der Bioinformatik vermittelt wird. Inhalte des Moduls sind insbesondere:
= Einfiihrung in High Throughput-Technologien
« Gewinnung eines Uberblicks tiber die verschiedenen High Throughput-
Technologien (Genomik, Epigenomik, Transkriptomik, Proteomik und
Metabolomik)
« Erkundung der verschiedenen Anwendungsbereiche von High Throughput-
Technologien
Genomik, Epigenomik und Transkriptomik
« Verstandnis von verschiedenen Sequenziertechnologien und Ansatzen
« Erforschung von unterschiedlichen Methoden zur Gewinnung von
epigenomischen Daten
- Verstandnis von verschiedenen Technologien zur Gewinnung von
transkriptomischen Daten
+ Praktische Einblicke in die Probenvorbereitung fiir (Epi-)Genomik- und
Transkriptomik-Studien
Einzelzell-Sequenziertechnologien
- Vertiefung des Verstandnisses von Technologien fiir Einzelzellstudien mit
einem Fokus auf Genomik- und Transcriptomik-Studien
- Verstandnis der Notwendigkeit fiir Einzelzellstudien
3C-basierte Technologien
« Einfiihrung in das Prinzip der Konformationserfassung von Chromosomen
» Nahere Betrachtung der High Throughout-Technologie Hi-C und ihrer
Anwendung in Studien mit eukaryotischen und prokaryotischen Zellen
Proteomik und Metabolomik
« Verstandnis von Technologien zur Gewinnung von proteomischen und
metabolomischen Daten




« Praktische Einblicke in die Probenvorbereitung fiir Proteomik- und
Metabolomik-Studien
» Multi-omic Integration
» Beleuchtung der Mdglichkeiten fiir eine Integration der High Throughput-
Technologien
« Verstandnis der Schwierigkeiten einer Integration der Technologien
= Ethische und regulatorische Aspekte
« Beriicksichtigung von ethischen und regulatorischen Aspekten in der
Omics-basierten Forschung mit besonderem Blick auf
Datenschutzregelungen

Lehrveranstaltungenund Vorlesung High Throughput-Experimente 2SWS
Lehrformen
Seminar High Throughput-Experimente 2SWS
Arbeitsaufwand Vorlesung High Throughput-Experimente LP_ |P(std) 'S(Std) | PV(Std)
(Teilleistungen und insgesamt) 3 28 42 20
Seminar High Throughput-Experimente 3 28 42 20
Gesamt 6 56 84 40

Studien-/Priifungsleistungen

Studienleistungen: RegelmaRige und erfolgreiche Teilnahme. Die Teilnahme an einem
Seminar gilt grundsatzlich als erfolgreich, wenn das zugeordnete Themenfeld
verstanden, angemessen prasentiert und gegebenenfalls angemessen schriftlich
aufgearbeitet wurde; im Falle abweichender Kriterien missen diese vor der
Anmeldung zum Modul bekannt gegeben werden.

Priifungsleistungen: Gemeinsame Modulpriifung fiir alle Lehrveranstaltungen des
Moduls; i.d.R. schriftlich (Klausur) und in der Unterrichtssprache. Abweichend ist eine
mundliche Priifung moglich, die Priifungsart wird vor der Anmeldung zum Modul
bekannt gegeben.

Die Modulpriifung wird differenziert benotet.

Dauer

1Semester

Angebot

Sommersemester,jahrlich
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