Mestre Nova

Daten 6ffnen

File -> Open Directory -> ESI Datenfile auswahlen
Oder

Per drag and drop reinziehen (auch mehrere maoglich)

Mit dem Crosshair kann man Bereiche markieren und sich die Spektren anzeigen lassen
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If enabled appends the new selected spectrum instead of swaping by the old one !

Aktivieren und einen Bereich mit dem Crosshair aufziehen (so kann man sich auch den Background
ansehen)

Background abziehen

Der Peak muss als solcher definiert sein (meist automatisch, wenn nicht iber rechte Maustaste ->
add Peak -> mit der linken Maustaste den Bereich markieren)

Das Crosshair aktivieren, anschlieBend entweder Giber das Menu

Stack |MassAnalysis Predict Scripts Documents  Help

Entire P! Show Mass Browser )JL; JE A E x - E -
- @ ’Eﬂ Peak Detection r I ﬁ“ M

Spectrum Selection Mode 4 H;ﬁ Append

Elernental Composition k
J? Manual

Mualecule Match 4
_R Peak

Mew Mass Chromatogram k

o E Peak (background subt.)
Spectrum Prediction 4
‘,J:; Trace Baseline Correction Set Tolerance...

A4 Alina Traree Retentinn Timec I 7 e



Oder direkt Gber die Schaltflache
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Die Funktion aktivieren, anschlieRend mit der linken Maustaste einen Bereich im Peak markieren
oder einfach in den Peak klicken.
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Er zieht nun automatisch das MS-Spektrum raus und zieht den Background (links und rechts vom
Peak einen Datenpunkt) ab
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Probeninformationen anzeigen lassen

Auf View -> Tabels -> Parameters
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PDF generieren:
Links die ,,Seite” mit Linksklick markieren, dann auf File -> Export to PDF klicken
Oder

Auf die Schaltflache klicken
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Auf Print und dann PDF als Drucker einstellen



Andere Messwerte anzeigen lassen
(z.B. BPC oder UV-Spuren)

View -> Panels -> MS Browser
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,Open new chromatogram” (Rot umrandet) anklicken und , Total Base Peak” auswahlen.
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EIC erstellen

Im Spektrum ranzoomen bis man bequem den gewiinschen Peak sieht -> auf die Schaltflache ,Open
Mass chromatogramm graphically” klicken und gewtinschten Peak/-bereich markieren. AnschlieBend
erscheint unten das EIC
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Oder manuell einen Bereich angeben
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Summenformeln berechnen

Unter Mass Analysis -> elemental Composition -> calculate klicken und den Peak anklicken
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Oder direkt iber die Schaltfliche &

% Constraints...

Einstellungen bzw. Eingrenzungen unter Constraints sehen / dndern
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